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7.1.2. pCR II-TOPO-Vektor (Invitrogen, Karlsruhe, DE)
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7.1.3. pCR 2.1-TOPO-Vektor

lacZum ATG }
M13 Reverse Primer | -H”?I'i”' Kpn | Safl BamH| S.le

CAG GRR ACR GCT ATG ACE ATG ATT ACG CCA AGC TIG GTAR C G GAT CCA CTIa
GIC CTT TGT CGA TAC TG TAC ThA TGC GGT TCG ARC CAT GGC TICG AGC CIA GGT GAT

Betx EonLRI EcoR|

GTA ACG GCC GCC AGT GIG CIG GAAR TTC GCC CTT LG GGC GAAR TTC TGC

CAT TGC CGG CGG TCA CAC GAC CTT AAG CGG CAPMMMMMBSMEMTTC CCG CTT AAG ACG
EcoR BstX|  Notl Xho | Nsi | Xba | Aps |

| I | | [ | -
AGA TAT CCR TCR CAC GG CTC GAG CAT GCA TCT AGA GGG CCC AAT TCG [CCC TAT
GAG CTC GIAR CGT AGA TICT CCC GGG TTIA AGC |GG ATR

TCT ATA GGT AGT GTG

T7 Promoter M13 Forward {-20) Primer
[& AL AAT TCR(CIG GCC GIC GIT TTA CRA CGT CGT GAC TGG GRA AARC
ATE TTA AGT |GAC CGG CAG CAA AAT GTT GCA GCA CTG RCC CTT TIG
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7.1.4. pcDNA4-Vektor Frame B und C

| < ]

*There is a unique BsiE |l site, but no
Xba | or Apa | sites in version C.

**There is a unique Sac |l site
between the Apa | site and
the BstB | site in version B only.
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7.1.5. pDrive

My promotar

Accé5|
Kpni
Sphl

M
SnaBl
BomHl
EcoRl

oﬁg in

pDrive C|oning Vector
3.85 kb

. Eco72l
o N BstXl
09 EcoO 1091
A\ Apal
Sad
Notl

iSPé promoter
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7.2. Oligonukleotide

Tabelle 9: Primer flr die 5° RACE an neutrophilen Granulozyten

Name: 5'-3’ Sequenz:

5" RACE Abridged Anchor Primer GGCCACGCGTCGACTAGTACGGGIIGGGIIGGGIIG

Abridged Universal Amplification
Primer (AUAP)

Universal Amplification Primer (UAP) CUACUACUACUAGGCCACGCGTCGACTAGTAC

GGCCACGCGTCGACTAGTAC

5 RACE CD177-102R CACTCCTGGCAGTGGGAGGATGAA
5 RACE CD177-265R CCTTGGAGAGCACCAGGCTCACTT
5 RACE CD177-616R GTGTCCCATTGAGCAGGTTGCAAACT

Tabelle 10: Primer flr die Klonierung von CD177 und PR3 in Vektoren und anschlieRender

Sequenzierung der Plasmide sowie der mRNA

Name: 5’-3’ Sequenz: Tm[°Cl:
CD177-For GGGTCATGAGCGCGGTATTAC 66
CD177-Rev ATAGAGTTAGCAGGAAGGGCAAAC 70
PR3-For CATGGCTCACCGGCCCCCCAGC 78
PR3-Rev GGCGGTTCAGGGGCGGCCCTTG 78
M13-For GTAAAACGACGGCCAG 50
M13-Rev CAGGAAACAGCTATGAC 50
T7-For TAATACGACTGACTATAGGG 56
BGH-Rev TAGAAGGCACAGTCGAGG 56
CD177-Ex2-Rev GGGCAGGTCGGACACCTT 60
CD177-Ex6-For CACACGGAAACTTGGCTCAAGAAC 72
CD177-Ex7-Rev GGAGGGGCTGAGTGGATGGTGG 74
CD177-Ex8-For GGGCGCCACTCATTGTTATG 62

Tabelle 11: Primer fUr die Quantifizierung von Genexpressionen mittels der quantitative
Real-Time-PCR

Name: 5-3’ Sequenz: Tml°CI:
human CD177-For TTGATGCTCATTGAGAGCGG 60
human CD177-Rev GCCTCCGTGCAGCCCT 56

human CD177-Sonde  FAM-CCCCAAGTGAGCCTGGTGCTCTCC-TAMRA 80
human PR3-For TGTCACCGTGGTCACCTTCTT 64
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human PR3-Rev
human PR3-Sonde
human 18S-For
human 18-Rev
human18S-Sonde

CCCCAGATCACGAAGGAGTCTAT
FAM-TTGCACTTTCGTCCCTCGCCG-TAMRA
ACATCCAAGGAAGGCAGCAG
TTTTCGTCACTACCTCCCCG

FAM-CGCGCAAATTACCCACTCCCGAC

70
68
62
62
74

Tabelle 12: Primer flr die Amplifizierung und Sequenzierung der CD177-Sonden fir die

Southern Blot-Analysen

Name: 5’-3’ Sequenz: Tu[°Cl:
CD177-Exon 4/5-For ~ CCACATCCAGATCCCATGAT 60
CD177-Exon 4/5-Rev. = GCAACCAGTCACTCTCAGCA 62
CD177-Exon 9-For GGCTGGGCTGTACTCTGTGT 64
CD177-Exon 9-Rev AGCCTCCTGTTTGTGCTAGG 62

Tabelle 13: Primer fur die Amplifizierung und Sequenzierung der genomischen DNA von

CD177

Name: 5'-3’' Sequenz: Tm[°Cl:
CD177-48549628-F GCTGGCTGCTTAAGGGCTGGTATAA 76
CD177-48562738-R CATCCTGTACGGGGAAATCAGACTTG 78
CD177-48557016-F GATCAGGGCATTCACCCTCT 62
CD177-48558044-R GTACAGCCCAGCCAAGTTGTAA 66
CD177-48549665-F CTGCTGAAAAAGCAGAAAGAGA 62
CD177-48550277-R ATCCGGTGCTCAGTGACG 58
CD177-48550156-F AGGCCTGACCTCCATCCT 58
CD177-48550853-R CTGTGTTCACAAGCTGTTCCA 62
CD177-48551327-F AACTCCTGACCTCGTGATCC 62
CD177-48552018-R GCATCCCTGGACTCTCAG 62
CD177-48551920-F CTCTGAGGGTTGGGTGGTC 62
CD177-48552610-R CCACCATGGCTTCCTGTT 56
CD177-48556090-F TGGGATTTCGACTCCCAAGT 60
CD177-48556783-R TGTTTGTTTCCTGTTTCTCAAGG 64
CD177-48556669-F TCAGTGGCTTCATACATTCTGG 64
CD177-48557360-R GTGTCTGGGCCTCATTTCTC 62
CD177-48557258-F CCTCGGACCTGTGCAATAGT 62
CD177-48557966-R AGCTCCAGCTCCTCAGACC 62
CD177-48557801-F ACTCCTGGTCTGAGGGAGGA 64
CD177-48558516-R CCTCTCCCATAGGGCAAGTC 64
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7.3. Ubersicht der analysierten SNPs der SNP-Analyse

Tabelle 14:
SNP-Nr.:  SNP-Identifikationsnr. Exonlokalisation im  genomische Position (hg19):
(dbSNP): CD177-Gen:

SNP1 rs45441892 Exon 1 Chr.19: 43857873-43857873
SNP2 rs45553433 Exon 2 Chr.19: 43858044-43858044
SNP3 rs45571738 Exon 2 Chr.19: 43858066-43858066
SNP4 nicht vorhanden Exon 3 Chr.19: 43858510-43858510
SNP5 nicht vorhanden Exon 4 Chr.19: 43859853-43859853
SNP6 nicht vorhanden Exon 4 Chr.19: 43859879-43859879
SNP7 rs71337594 Exon 5 Chr.19: 43860192-43860192
SNP8 nicht vorhanden Exon 5 Chr.19: 43860251-43860251
SNP9 nicht vorhanden Exon 5 Chr.19: 43860255-43860255
SNP10 rs73559882 Exon 6 Chr.19: 43864419-43864419
SNP11 nicht vorhanden Exon 6 Chr.19: 43864422-43864422
SNP12 rs57802244 Exon 6 Chr.19: 43864507-43864507
SNP13 rs10425835 Exon 6 Chr.19: 43864548-43864548
SNP14 nicht vorhanden Exon 6 Chr.19: 43864553-43864553
SNP15 nicht vorhanden Exon 7 Chr.19: 43865316-43865316
SNP16 nicht vorhanden Exon 7 Chr.19: 43865320-43865320
SNP17 nicht vorhanden Exon 7 Chr.19: 43865321-43865321
SNP18 nicht vorhanden Exon 7 Chr.19: 43865324-43865324
SNP19 nicht vorhanden Exon 7 Chr.19: 43865333-43865333
SNP20 rs61625631 Exon 8 Chr.19: 43865692-43865692

SNP21 rs61002457 Exon 8 Chr.19: 43865722-43865722
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7. Anhang

7.4. Haplotypenanalyse am CD177-Locus der Familie G (Abb. 46)

der Abbildung Nummer 41 Gbernommen.
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